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An  isolate  of  the  entomopathogenic  fungus  Beauveria  bassiana was  found  to  contain  5  double‐
stranded  (ds) RNA elements  ranging  from 1.5  to more  than 3 kbp. The complete sequence of  the 
























B.  bassiana  isolate  EABb  92/11‐Dm,  originally  isolated  in  Spain  from  its  insect  host Dociostaurus 




















The  sequence  of  the  BbNV‐1  dsRNA  element  has  been  deposited  in  the  GenBank/EMBL/DDBJ 
databases with accession number LN610699. The BbNV‐1 genome consists of a single dsRNA of 3218 
bp, which contains two open reading frames (ORFs), 945 bp and 1794 bp in length, respectively. The 





similarity  searches of  the GenBank,  Swissprot  and  EMBL databases using  the BLAST program  [1], 




contains  three  partially  conserved  motifs  (Fig.  1c),  characteristic  of  one  of  the  classified  RNA‐




















a  protein  of  as  yet  unknown  function  and  the  second ORF  encodes  the  RdRp.  The  evolutionary 











































14. Zhang  T,  Jiang  Y,  Dong  W  (2014)  A  novel  monopartite  dsRNA  virus  isolated  from  the 









marker Hyperladder  I  (Bioline),  the  sizes  of with  are  shown  to  the  left  of  the  gel.  (b)  Schematic 
representation  of  the  genome  organisation  of  Beauveria  bassiana  non‐segmented  virus‐1.  BbV‐1 
dsRNA contains two ORFs (grey boxes) flanked by 5’‐ and 3’‐UTRs (black boxes). (c) Comparison of the 
conserved motifs of the RdRP_1 family of RdRPs (pfam00680) in Beauveria bassiana non‐segmented 
virus‐1  (BbNV‐1),  Alternaria  longipes  dsRNA  virus  1  (AlRV‐1;  AIJ01443.1),  Fusarium  graminearum 
dsRNA  mycovirus‐4  (FgV‐4;  YP_003288790.1),  Heterobasidion  RNA  virus  6  (HRV‐6;  AHA82547.1), 
Cryphonectria  parasitica  bipartite  mycovirus  1  (CpV‐1;  YP_007985675.1)  and  Zygosaccharomyces 
bailii virus Z (ZbV‐Z; NP_624325.1). Numbers within the brackets indicate the number of amino acids 
not  shown.  In  the RdRp motifs,  the  symbol  ‘#’  signifies  S or  T  and  the  symbol  ‘&’  signifies bulky 
hydrophobic residues (I, L, V, M, F, Y, W). In the sequence alignment, asterisks signify identical amino 
acid  residues,  colons  signify  highly  conserved  residues  and  single  dots  signify  less  conserved  but 
related residues. The residues than conform to the RdRp motifs are within grey boxes.  
 
 
 
